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研究方向：

本人主要从事蔬菜细胞分子生物学与遗传育种研究工作，主持国家自然科学基金 4项、教育部博士点基金

1项，江苏省基金 2项等 10余项科研项目，同时作为技术骨干参加了国家自然科学基金重点项目、“973”

项目、“863”项目、国家科技支撑课题、江苏省科技支撑、高校基本科研业务费专项基金等国家及省部级

科研项目 10余项科研项目。在葫芦科作物的细胞染色体工程和种质创新、遗传连锁图的构建、重要农艺性

状基因克隆及功能鉴定、重要农艺性状分子标记筛选以及分子辅助育种等开展了系统的研究。

教授课程：

植物组织培养、园艺植物分子生物学、园艺植物育种学总论、园艺植物育种学各论、植物生物技术

教育经历：

1991.9-1995.7 南京农业大学农学系 本科

1995.9-1998.7 南京农业大学农学系 硕士研究生

2001.9-2004.7 南京农业大学园艺系 博士研究生

工作经历：

1998.8-2001.8 江苏农业科学院农业现代化研究所 研实

2001.9-2004.8 江苏农业科学院资源与环境中心 助研

2004.9-2007.12 南京农业大学园艺学院 讲师

2008.6-2010.1 美国威斯康星大学园艺系 访问学者

2008.1-2014.12 南京农业大学园艺学院 副教授

2015.1-至今 南京农业大学园艺学院 教授



获奖及荣誉：

2016年 入选“江苏省青蓝工程中青年学术带头人”

2015年 获得江苏省科学技术奖二等奖“黄瓜生物技术育种研究及应用”（排名第 3）

2014年 获得教育部技术发明二等奖“黄瓜种质创新及优异基因资源的发掘利用”（排名第 2）

2005年，获得教育部自然科学二等奖“甜瓜属远缘杂交的遗传与种质创新”（排名第 3）

主持或参与的科研项目：

国家自然科学基金“基于染色体涂染的甜瓜属主要物种染色体结构分化研究（31471872）”，项目主持

国家自然科学基金“黄瓜果重 QTL精细定位及主效基因克隆（31272174）” ，项目主持

国家自然科学基金“ 哈密瓜抗蔓枯病聚合育种研究（U1178307）”，项目主持

国家自然科学基金“黄瓜染色体单片段导入系构建及 QTL定位分析（30700541）”，项目主持

高校基本科研业务费“单性结实黄瓜果实器官发育的基因克隆（KYZ201148）”，项目主持

博士点基金“甜瓜属异源多倍体诱导的逆转座子激活及其对基因表达的影响（20070307034）”，项目主持

省基金“黄瓜单性结实主效基因标记定位及育种应用（BK2006139）”，项目主持

973 课题“黄瓜、番茄果实形成的分子遗传与调控机制（2012CB113904）”，骨干成员

863 课题“蔬菜细胞育种技术研究与优异种质创制(2012AA100102)” ，骨干成员

江苏省农业科技自主创新资金项目“瓜类蔬菜产品产业链技术创新与集成应用（CX(15)1019）”，骨干成

员

教育部成果转化资金“黄瓜优良新品种的规模化繁育（SQ2013EC3600014）” ，骨干成员

“十二五”农村领域国家科技计划课题“园艺作物种质资源发掘与创新利用(2013BAD01B04)”，骨干成员
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